
有償アドオン「VSPipeline®」では、VarSeq®標準のGUIインターフェースに加えて、コマンドライン型のインターフェース
が利用可能になります。VarSeq®で作成したワークフローを、複数サンプルデータでバッチ処理を行ったり、ユーザー独自
で構築したバイオインフォマティクス解析パイプラインに組み込んでの使用が可能となります。

【解析パイプラインへのインテグレート】
VSPipeline®のコマンドライン型インターフェースを利用
することによって、独自に構築したバイオインフォマティクスパ
イプラインにVarSeq®をそのまま組み込むことができます。
これによりVarSeq®用プロジェクトファイルに加え、アノテー
ション・フィルタリング済みのバリアントテーブルのExcelファイ
ルやVCFファイル、サンプルやカバレッジレポートなどの自動
出力が可能になります。

【アノテーション付けの自動化】
VarSeq®は、Golden Helix社がメンテナンスとアップ
デートを行っている幅広いパブリックデータベースへのアクセ
スを提供し、同社による注釈とキュレーションのプロセスに
よって高品質なバリアントアノテーションを得ることができま
す。またこれらのデータベースは常に最新バージョンが利用
可能ですが、過去のバージョンも同様に利用できるように
なっており、バージョン指定による結果の再現性も得ること
が可能です。VSPipeline®によってアノテーション付けの
工程を自動化することによって、これらの作業を効率的に
行うことができます。

【ワークフローの反復実行】
VSPipeline®の利用により、テンプレートとして保存して
おいたアノテーション付けやフィルタリングのワークフローを反
復して実行することが可能となり、複数サンプルにおける
バッチ処理などにおいて効力を発揮します。

【クリニカルラボでの使用】
VSPipeline®は、全ゲノムや全エクソームまたは遺伝子
パネルシークエンスを実施しているクリニカルラボ、あるいは
バイオインフォマティクスのコアラボにおける、データ解析パイ
プラインの自動化に活用できます。

デザイン用プロジェ
クトの開始

ワークフローの定義
ワークフローテンプ
レートの保存

•赤色のステップは、ワーク
フローのデザイン時におけ
る、最初の1度のみ行う。

•青色のステップは、解析
に使用する全サンプルに
対して実行する。

•青 色 の ス テ ッ プ は 、
VSPipeline®による自
動化が可能。

データエクスポート ワークフローの実行
新規プロジェクトの

開始

終了


	スライド 1

