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【 備 考 】 

NGSデータを用いたコピー数多型（CNV）解析 

2017年 8月 29日（火）  16：00 ～ 17：00 

16：00～16:50：セミナー 

16：50～17:00：質疑応答 

フィルジェン株式会社 バイオサイエンス部 小澤拓也 

20名 (事前登録制：先着順） 

下記メールアドレスに、件名を「8月29日Webセミナー参加希望」と明記し、ご所属、お名前を
ご記入の上お申込み下さい。 

e-mail : biosupport@filgen.jp 

ご参加の際にはヘッドフォン・マイクとインターネットに接続されたPCが必要となります。マイクがなくても、チャット

形式で質問することが可能です。当日ご参加いただけない場合、録画視聴サイトをご案内いたします。録画視聴

をご希望の方も、biosupport@filgen.jpへお申し込みください。 

2017. 8. 29.（火）16:00~17:00 参加費無料  

フィルジェン WEBセミナー  

【セミナー内容】 

 次世代シークエンサーデータを用いた診断支援用ソフトウェアVarSeq®では、別途有償アドオン

「CNV Caller」を組み込むことにより、各種遺伝子パネルや全エクソームシークエンスデータより、ゲノム

上のコピー数多型（CNV）領域を検出することが可能で、さらに先日のバージョンアップにより、全ゲノ

ムシークエンスデータからも、同様の解析を行うことが可能になりました。 

 本WEBセミナーでは、アドオンの機能の紹介、および実際のデータ解析や解析結果のビジュアライゼー

ションの手順を、デモンストレーションを交えてご紹介いたします。ぜひ皆様のご参加をお待ちしております。 

NGSデータを用いたコピー数多型
（CNV）解析 


